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Enquadramento

A campilobacteriose é considerada a principal causa de gastroenterite aguda de origem bacteriana em seres humanos, nos paises desenvolvidos.
A dose infectante geralmente é baixa (<500 unidades formadoras de colonias) e as espécies mais frequentemente associadas a estas infegoes
sdo C. jejuni, sequido de C. coli e C. /ari. Nos individuos mais frdgeis podem ocasionar infecgoes extra intestinais, designadamente septicemia,
e complicagoes secunddrias graves, como meningite, pancreatite, artrite, peritonite, hepatite e endocardite. Esta infegcdo estd associada
principalmente ao consumo de leite ndo pasteurizado e de carnes pouco cozinhadas. As aves sdo o principal reservatorio do agente patogénico,
sendo a disseminagdo facilitada pela ocorréncia de contaminacdes cruzadas. A utilizacdo indiscriminada de antibioticos na produgdo animal e
para fins veterinarios, tem contribuido para o aumento do nimero de estirpes de Campylobacter resistentes aos antimicrobianos, e
consequentemente, para o aumento do nimero de isolados humanos multirresistentes.

Objetivo

Monitorizar a resisténcia aos antimicrobianos e avaliar a diversidade genética de estirpes de Campylobacter spp., isoladas em géneros
alimenticios de produgdo nacional, entre Outubro e Dezembro 2012.

Materiais e Métodos

Espécie animal na origem do alimento PCR em 'I‘empo r'eal com Difusao em disco MU/fI./OCUS sequence fypiﬂg
sondas de hibridagao (MLST)
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Tabela 1- Perfil de resisténcia das 29 estirpes de Campylobacter Figura 1-Diversidade gendmica das estirpes de Campylobacter spp.

Resultados spp. isoladas de géneros alimenticios. por MLST
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» Foram identificadas 24 estirpes da espécie
Campylobacter coli (C. coli) e 5 da espécie

C. Jejuni. Ciprofloxacina 93,1 75.0 100,0
* Foi observada uma elevada taxa de Tetraciclina 82,8 e e
resisténcia aos antimicrobianos (Tabela 1);
31% das estirpes apresentaram resisténcia Eritromicina 34,5 29,2 60,0 B BN B BN B
aos trés antibioticos em simultaneo, sendo CC-628 CC-1150. NA” (CC-607 CC-351 Co-4d6 CC-21 NAT
classificadas como multirresistentes. Tripla 21 0 Y v
resisténcia ' C. coli (n=24) C. jejuni (n=5)
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*As estirpes de C. coli sdo geneticamente mais conservadas, identificando-se um e 2 ey
Complexo C|Ona| Pr‘edominanfe (CC-BZB)' contrariamente ao observado para as * NA: Ndo atribuido. Novo complexo clonal, com classificagdo ainda ndo atribuida.

estirpes de C. jejuni, todas de complexos distintos (Figura 1).
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